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INTRODUCCION

El Huanglongbing, HLB de los citricos, causado por la bacteria Candidatus Liberibacter asiaticus (CLas), es
considerada mundialmente como la enfermedad mas amenazadora para la citricultura y se encuentra
presente en la zona NEA de nuestro pais desde 2012. El INTA participa desde 2009 en la Red Nacional de
Laboratorios del SENASA (RedLab) realizando diagndstico molecular de HLB, por medio de la reaccion en
cadena de la polimerasa(g-PCR) que hasta ahora es el método mas confiable para la evaluacion de la bacteria

causante de la enfermedad.
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Utilizando el méetodo de CTAB se realizaron extracciones de
ADN de nervaduras de hojas con sintomas de clorosis
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Los primers HLBas mostraron amplificacion con Ct de 17.3,
18.7, 20 y 22 respectivamente para las 4 concentraciones.
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Los pPrimers LJ900 mostraron ampllflcaC|on con Ct 20-7’ por Li et al. 2006. La curva marcada corresponde al control positivo.
213, 233, 24.7 respectivamente, Yy los primers RNR Grafica 2: Curvas resultantes de g-PCR con primers HLB LJ 900

desarrollados por Morgan et. al 2012. La grafica marcada corresponde al
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Ct fue 17.3 para HLBas con 1000 ng. El mayor Ct obtenido Grafica 3: Curvas resultantes de g-PCR con primers RNR desarrollados

por Zheng et al. 2016. La grafica marcada corresponde al control

fue 24.7 para LJ900 con 50ng. positivo.
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CONCLUSIONES

Los primers HLBas demostraron tener los menores Ct ante grandes cantidades de ADN positivo
para CLas, amplificando incluso ante bajos volumenes de extractos de ADN de plantas positivas
para HLB, con lo que podemos concluir que es el mas sensible entre los tres métodos analizados.
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