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La priorización de un set de genes
candidatos en una región del cromosoma
2 asociada a resistencia múltiple a
podredumbres de espiga

• Estudio de asociación a genoma completo
(GWAS)

• Algoritmo de aprendizaje automático 
(QTG-Finder)

• Datos transcriptómicos

• Información funcional de genes

OBJETIVO MATERIALES Y MÉTODOS
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RESULTADOS

Los cinco GC se posicionan como candidatos prometedores para 

futuras validaciones en estudios funcionales

GWAS 

(880 

genes)

Metaanálisis

 (5 genes)

QTG-Finder

(Ranking)

5 GC Wri1

Mate18

H(+)-exporting diphosphatase

Identificador
Posición 

en ranking
Puntaje

Zm00001eb093560 3 0,659454

Zm00001eb093580 185 0,2127936

Zm00001eb099760 430 0,0680975

Zm00001eb094550 667 0,0072409

Zm00001eb099740 734 0,000771

downy mildew-related gene

Ubiquitin carrier protein 7
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