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INTRODUCCION

RESULTADOS

Lotus tenuis es una leguminosa forrajera perenne que se encuentra naturalizada en los campos
bajos de la Pampa Deprimida y se considera una especie tolerante a l|a salinidad. La
compartimentalizacion intracelular de Na* en vacuolas mediante el antiporter NHX1 es una
estrategia de las plantas para reducir la toxicidad ionica durante el estrés salino. Se conoce que la
expresion modulada de NHX1 es importante en la tolerancia a salinidad de diversas especies, y que
su expresion constitutiva en plantas transgénicas incrementa la tolerancia (Agarwal et al., 2012;
Apse et al., 1999).

OBIJETIVO

El objetivo de este trabajo fue estudiar los cambios en la tolerancia a la salinidad de la especie
modelo Arabidopsis thaliana al expresar el gen NHX1 de L. tenuis (LtNHX1) en forma constitutiva.

MATERIALES Y METODOS
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Obtencion de 5 lineas transgénicas de
Arabidopsis thaliana con expresion de LtNHX1

\/

Ensayo de tolerancia a la salinidad

% Genotipos: Col-0 (wild-type) y lineas 23-44, 24-24, 26-31, 27-53 y 28-13 (generacién T3).

®- @ Tratamientos: 0 (control), 50, 100 mM NaCl durante 28 dias, sin aclimatacién al estrés.

Variables: Didmetro (D, cm), peso seco aéreo (PSA, mg), indices de tolerancia del D y PSA
(ITD e ITPSA, calculados como el valor de cada planta en sal sobre la media del control),
contenido de Na* (uMoles gt PS) en raiz y hoja por fotometria de llama.

Diseno: DCA — 4 repeticiones.
Analisis estadistico: ANOVA de 2 vias y test de comparaciones multiples DGC.

Cuatro de las lineas transgénicas presentaron mayores indices de tolerancia (ITD e ITPSA) que Col O (Figura
1), pero no presentaron diferencias para las variables per se (a= 0,05).
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Se realizé un nuevo analisis comparativo entre una linea transgénica (28-13) y Col 0, con el fin de disminuir
la dispersion de los datos. La linea 28-13 presenté mayor ITD e ITPSA (Figura 2A) y se encontro interaccion
genotipo*tratamiento para D y PSA, con mayores medias de 28-13 en 100 mM NacCl (Figuras 2B y 2C).
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Figura 2. Comportamiento de la linea transgénica 28-13 y la wild-type (Col 0) de A. thaliana en el ensayo de tolerancia a la salinidad. A.
Indices de tolerancia del diametro y del peso seco aéreo. B. Didmetro de planta. C. Peso seco aéreo. Las barras indican medias y error
estandar. Letras distintas indican diferencias significativas segun la prueba DGC (p<0,05).

Ademas, la linea transgénica acumulé mas Na* en hoja en 50 ®28-13 mCol 0
mM NaCl (Figura 3). Un incremento de Na* en las células podria 3000 -
causar toxicidad idnica y conducir a una grave inhibicion del
crecimiento. Sin embargo, en este trabajo se observé un mejor
crecimiento de las plantas transgénicas en comparacion con las
wild-type (Figura 1 y 2), lo que podria ser consecuencia de la
compartimentalizacion del exceso de Na* en las vacuolas
mediada por el antiporter NHX1. De esta forma, disminuirian los
niveles toxicos del ion en el citoplasma de las células de las |
hojas, incrementando la tolerancia tisular en las plantas 0 50 100
transgénicas bajo estrés salino (Apse et al., 1999; Liu et al., NELG (b))

2010; Munns et al., 2016; Munns & Tester, 2008; Sahoo et al., Figura 3. Contenido de Na* en hoja de 28-13 y Col 0

2016)- en 0, 50 y 100 mM NacCl. Las barras indican medias
y error estandar. Letras distintas indican diferencias
significativas segun la prueba DGC (p<0,05).

2000 A

'_\
o
o
o

Na* (uM/g peso seco)

CONCLUSIONES

La expresion constitutiva de LtNHX1 incremento la tolerancia a la salinidad de A. thaliana y el aumento de
Na* en hoja bajo condiciones salinas indicaria mayor actividad del antiporter NHX1.

En estudios previos, la sobreexpresion de LtNHX1 habia incrementado la tolerancia a la salinidad en etapa
vegetativa de un genotipo transgénico de L. tenuis (Affinito et al., 2021). En el presente trabajo, se confirmo
el rol del antiporter NHX1 en la respuesta a dicho estrés abiodtico en un sistema heterélogo como Arabidopsis
thaliana.
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