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INTRODUCCION

La papaya (Carica papaya) se establece como una alternativa sustentable en el norte de Argentina, donde su produccion se ha incrementado
significativamente en los Ultimos afios. Considerando el elevado nimero de virus que infectan el cultivo, el diagndstico rutinario no proporciona los
resultados inmediatos para la implementacion de medidas de manejo. En este caso, la secuenciacion de nueva generacion (NGS) se ha convertido en
una potente herramienta para el diagnostico. Este trabajo tuvo como objetivo implementar la NGS para la identificacion de virus que afectan papaya en la
region subtropical de Argentina.
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RESULTADOS

Se detectaron varios virus Infectando plantaciones de papaya en el
norte de Argentina (Figura 1). Los sintomas asociados fueron (mosaico,
distorsion de hojas, anillos concéntricos y exudado de latex en frutos)

Figura 2. Sintomas en hojas vy frutos de plantas de papaya. Papaya virus X (A),
papaya ringspot virus (B), papaya ringspot virus + virus no identificado (C).
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(Figura 2A,B,C).
Se obtuvo el genoma de un nuevo potexvirus denominado papaya Vvirus
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X, el cual se transmite mecéanicamente sobre papaya y se relaciona ST ldentidad
filogeneticamente con virus de cactaceas (Figura 3A,C). El analisis de A203218.1_PAlsV2_MEX e
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manifestaban exudado de latex en frutos reveld la presencia de un NG48E721_BabV/0_EC N o0
nuevo virus asociado al complejo que causa '‘Meleira’, una de las et oo o - — s
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Figura 3. Fllogenla de los virus emergentes detectados en papaya.
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Figura 1. Distribucion de los virus detectados en papaya en Argentina.

¢ Se identifico un nuevo potexvirus infectando papaya en

exudado de latex en frutos, e infecciones conjuntas con
papaya ringspot virus.

PapVX ' : i

PapVX - PRSV el noroeste de Argentina, denominado papaya virus X.
PRSV e Se detectd un nuevo virus asociado a las plantas con
PRSV + papaya sticky symptoms
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