Respuesta hormonal del maiz (Zea mays L.) durante la interaccion con
el patdogeno Xanthomonas vasicola pv. vasculorum

Universidad Nacional Noroeste Buenos Aires

Proyecto Tesis de Doctorado en Mejoramiento Genético de UNNOBA

Daiana Alejandra Ayelén Del Dago|INTA-UNNOBA
Pilar Andrea Vélez |CIBICI-FCQ-UNC
Martin Gustavo Theumer|CIBICI-FCQ-UNC
Juliana Iglesias | INTA-UNNOBA

VIl Jornadas Jovenes Investigadores UNNOBA, Pergamino, 28 de Septiembre de 2023

UNNOBA



INTRODUCCION

® La interaccién entre el maiz (Zea mays L.) y la bacteria
Xanthomonas vasicola pv. vasculorum (Xvv), causante
de la estria foliar bacteriana de maiz emergente en

Argentina, ha sido poco explorada.

® Las hormonas juegan un rol crucial en la defensa contra

patdogenos.
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OBJETIVO

Comprender los mecanismos involucrados en
la resistencia o0 susceptibilidad a Xwvv
evaluando la respuesta hormonal en dos
lineas endocriadas de maiz del grupo de

mejoramiento genético de INTA Pergamino:

® LP199 (resistente) y LP509 (susceptible)

MATERIALES Y METODOS H
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3. Evaluacién severidad de
sintomas y recoleccién de
hojas

Mantenimiento en
freezer (-20°C)
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- MLGM
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Severidad de sintomas en hojas infectadas

RESULTADOS Y CONCLUSION

Modelo de mecanismos de defensa
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® Las vias de AIA y AJ podrian estar
implicadas en la patogénesis de la Xvv,
suprimiendo la defensa dependiente del AS
en genotipos susceptibles.

Estos datos proporcionan informacion
valiosa sobre la interaccién de la planta de
maiz con Xvv para los programas de

mejoramiento genético.
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