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Dentro del Banco de Germoplasma de INTA

Pergamino, contamos con poblaciones

resistentes frente al estriado foliar bacteriano

causado por Xanthomonas vasicola pv

vasculorum (Xvv).
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HIPÓTESIS

Evaluar 60 líneas endocriadas pertenecientes

al Programa Nacional de Mejoramiento de

INTA Pergamino para identificar los genotipos

resistentes frente Xvv.

OBJETIVO 



METODOLOGÍA

Crecimiento de 3 
semanas (hasta 
estadio V3-V4)

24hs pre infección – 24h post infección

Generación del inóculo de Xvv.

Infección de las plantas por
método de corte con tijera

Scan del área foliar dañada

Evaluación por medio de escalas
• 1 corresponde al 1%,
• 2 corresponde al 5%,
• 3 corresponde al 25%
• 4 corresponde al 50%
• 5 más del 50% de severidad

+
Análisis de Conglomerados

(InfoStat, 2020) 

Infección en
invernáculo

Análisis de 
datos



Estos resultados permitieron identificar grupos de genotipos con moderado a buen comportamiento para la estría foliar 
bacteriana, brindando información sobre las fuentes de resistencia disponibles en el germoplasma de INTA Pergamino.

RESULTADOS

• Se lograron identificar diferentes grupos de 

genotipos caracterizados por su grado de 

resistencia o susceptibilidad. 

• Solo un 36.7% de los genotipos fueron 

susceptibles (= grado 4, color amarillo). El 

resto de los genotipos evaluados mostraron 

buen comportamiento ante la enfermedad. 
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Inclusión y calidad para el desarrollo regional
unnoba.edu.ar

Sleiman Yamila
ysleiman@comunidad.unnoba.edu.ar


