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INTRODUCCION

El concepto de “terroir” dimensiona al
vino con un sentido de pertenencia a su
lugar de origen, tanto en relacion con el
suelo, el clima, como a las practicas
enoldgicas propias de esa zona.

El Malbec es la variedad emblemética
de Argentina y la Zona Alta del Rio
Mendoza (ZARM), es la region
tradicionalmente considerada éptima para
su produccion.

Dado que Saccharomyces cerevisiae €s
la principal levadura responsable de la
fermentacion alcohélica del vino, y que las
uvas son la principal fuente de las
levaduras enoldgicas; valorar la diversidad
de las poblaciones de S. cerevisiae en una
region viticola es el punto de partida para

Ecosistema del viiedo |

METODOLOGIA

Con base en los resultados de Mercado et al., 2011.
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RESULTADOS

Tabla 1: indices de diversidad (e) del Vifiedo I C en las cosechas 2004, 2010 y 2011 Tabla 2: indices de diversidad () del Vifiedo C en las cosechas 2004, 2010 y 2011
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S =riqueza de patrones Interdelta-PCR encontrados en los aislados S. cerevisiae.

H’ = indice de Shannon-Wiener; J = Equitatividad; Los valores de los indices se
calcularon con el software EstimateS por rarefaccion y se expresan como media y
desviacion estandar (entre paréntesis).

S = riqueza de patrones Interdelta-PCR encontrados en los aislados S. cerevisiae.

H’ = Indice de Shannon-Wiener; J = Equitatividad; Los valores de los indices se
calcularon con el software EstimateS por rarefaccién y se expresan como media y
desviacion estandar (entre paréntesis).
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del tlempo ) Figura 2: Perfiles de diversidad de gob;;;ones de S. cerevisiae de uva en tres

Figura 1: Curvas de rarefaccion de los indices de diversidad Shannon para los
vifiedos | v C en tres vendimias (cosechas 2004, 2010 y 2011).

Las diferentes curvas se forman a raiz de una técnica de submuestreo, el cual
permite la comparacion (balanceada) de indices de Shannon en base a un mismo

vendimias (cosechas 2004, 2010 y 2011) de los vifiedos I y C.

Perfiles de diversidad obtenidos por el indice de diversidad de Rényi con el
software PAST 3.21. El gréfico fue construido con un bootstrapping de 2000
réplicas con un intervalo de confianza del 95% (Tothmeresz, 1995). El total de

nimero de individuos a través del programa EstimateS. patrones moleculares en cada cosecha es visible en @ = 0, los indices
proporcionales a los indices de Shannon se muestran en a = 1, mientras que el

indice de Simpson se muestra en a = 2.

DISCUSION Y CONCLUSION

La diversidad (o)) abarca la riqueza de cepas S. cerevisiae y la abundancia relativa de estas. El indice de Shannon-Wiener (H’) crece por un aumento
en la riqueza y/o en la equitatividad. Por ello, el valor del indice solo no es suficiente para determinar la causa del aumento. Una solucién potencial es
graficar una familia paramétrica de indice, ya que la curva describe el perfil de diversidad de la poblaciéon. Asimismo, realizando la rarefaccion de los
indices H’ es posible comparar habitats con diferente nimero de individuos. Un total de 658 aislados S. cerevisiae produjeron 86 patrones Interdelta-

PCR diferentes. Cada cosecha se caracterizd por un cambio completo en la composicion de la poblacion, con aparicion de nuevos patrones
moleculares. C04 presento la mayor diversidad y se encontraron diferencias estadisticamente significativas en los valores de H' de ambos vifiedos en
todas las cosechas, lo que indica diferencias en presencia, nimero y abundancia relativa de los patrones moleculares de S. cerevisiae encontrados. Se
verificé una disminucion de la diversidad inicial detectada ambos vifiedos en la vendimia 2004 y que las condiciones ambientales estarian
contribuyendo a las diferencias observadas en las poblaciones de S. cerevisiae detectadas en cada cosecha .
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