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Introduccién Materiales y Métodos
Se cultivan aproximadamente 700 ha de cebolla para semillas » Patologia de semillas DFB y medio de Kritzman. Dos campafias,
en Cuyo (Fig 1). La pudricion del cuello es una enfermedad que 2015/2016 y 2017/2018, 130 muestras.

afecta la produccion y ademas, se transmite por semillas. Esto

. . * Inoculacidon en bulbos Cv. Tinta, reaislamiento.
puede generar barreras parancelarias afectando ingresos del

orden de 15 M USS al sector. El objetivo de este trabajo fue * Extraccion de DNA: método CTAB modificado. Lavado previo
detectar la presencia de Botrytis sp. en semillas de cebolla, con buffer TE. Disgregado con micelio liofilizado o fresco
(Fig 2. y Fig 3) determinar su patogenicidad e identificar las congelado a — 80 °C. B mercaptoetanol. Cloroformo
especies presentes. isoamilico 24-1. Acetato de potasio 3M 1!

* Amplificacion de ITS (ITS1 e ITS4, Macrogen) y SCAR 413 bp ?
— BA2f: GTGGGGGTAGGATGAGATGATG
— BAlr: TGAGTGCTGGCGGAAACAAA

* Digestion de SCAR 413 con Xapl 5‘RIAATTY 3f

e Visualizacion: Agarosa 2%, 90 V x 100 min. Gel Green x 30 min.

Fig. 1 Fig. 2
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Fig 1: Puntos de muestreo (azules) y muestras con Botrytis (rojas). Los circulos son
proporcionales a la superfie de produccion.

Fig 2: Detalle de colonia de Botrytis desarrollandose en una plantula de cebolla.
Fig 3: Medio de Kritzman, con colonias de Botrytis (B), Penicillium y otros hongos.

Resultados y Discusion
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BOtrytIS a”“ propueSta por Nlelsen Et al (2002)' LaS SecuenCIaS MK9683031  (J¥[1 —414 Botrytis aclada
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MHS54738.1 (o101 | e e e S 5 14 [Botrytis aclada
MK304287.1 (o 18 | e S R 431 [Botrytis sp.
KY977443.1 s 22 PEEEITTEEE RS RO BRI N NI I [EEST Sclerotina sp,
KY927834.1 s 28 D EEEITEEEE A WO T S TN NI T (WS4 Boevtis sp,
KX839322.1 cOo st pEEITEEE DI NI T B AT R IR VIR T [R5 Scerstins sp.
KX830300.1 T4 PR T T T R IR I T TEES Sclerotina sp.
KX839300.1 0T 47 pEEITEEE VIS WD B N T TN R I RS0 Sclerotina sp.
KX516510.1 25 PEEEITEEE UEE EIEE T EREE N SRR NP R I AN I EES uncutured fungus
KT160763.1 cOst rEEERIEEE N W S IS W I I [EI45 uncu tured Ascaricots
KU164610.1 e st PRI DO D ST R R TR I I TS uncuture fungus
KU164576 1 (51— N 464 |uncultured fungus
KTB98761.1 v e 51 D EEEITPEEE TR W T P T N O IR TR T NERSY Boonts cneres
DNA: 41 - 309 (269 bases shown)
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Fig. 5. Alineamiento multiple (MSA, NIH) de secuencias ITS correspondientes a las cepas
LJC 10595, (MK968303.1) y LJC 10597 (MK973091.1). No se observan diferencias
nucleotidicas entre distintas especies de Botrytis.
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