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El hongo entomopatégeno Metarhizium anisopliae, un biocontrolador ampliamente :
difundido, es considerado como un complejo de especies a partir de estudios N Metarhizium sp. INTA-18 | Acromyrmex lundi - Castelar, Bs. As. 2005
taxondmicos con los marcadores moleculares BTUB, RPB1, RPB2 y TEF, o8 Metarhizium sp. INTA-20 | Acromyrmex lundi Castelar, Bs. As. 2005
con.m,unn.]ente ,ut!hzados en sisteméatica de hongos. Se ha reportgdo la utilidad de la Metarhizium sp. INTA-14 | Acromyrmex lundi ~ Castelar, Bs. As. 2005
region intergénica nuclear MzIGS3 para ser usada como Unico marcador para 88
discriminar las especies del complejo, por la alta sefial filogenética de su secuencia. Metarhizium sp. INTA-31 | Suelo Oliveros, Sta.Fe 1996

_ _ ) » o 99 Metarhizium sp. INTA-48 | Suelo Las Toscas, Sta.Fe 2009
Se analizaron siete cepas autéctonas de la coleccion del IMYZA-INTA, identificadas - ®
morfolégicamente como M. anisopliae s.l. En estudios previos se determiné que de Metarhizium sp. INTA-4 Suelo Oliveros, Sta.Fe 1995
entre las cepas analizadas, resultaron patdégenas en insectos: la cepa M18, en 871 100| pmetarhizium sp. INTA-50 | Suelo Las toscas, StaFe 2009
hormiga (Acromyrmex lundi), la cepa M48, en mosca brava (Stomoxys calcitrans), y

. . . Metarhizium anisopliae
las cepas M20 y M50, en picudo del algodonero (Anthonomus grandis). Asimismo, )
M20 evidencié capacidad PGPM en tomate. 1001 1§l — Metarhizium robertsi Arbol obtenido con el método de
a4 maxima verosimilitud basado en
. Metarhizium pinghaense i
Se secuenciaron los marcador MzIGS3, ITS y BTUB. 100 Ping la secuencia concatenada de
L Metarhizium brunneum MzIGS3+BTUBHITS.
Metarhizium majus
A. lundi . _
, 77| ————— Metarhizium guizhouense
A. grandis 64l Metarhizium indigoticum
Metarhizium lepidiotae

El marcador MzIGS3 resulté altamente informativo y podria usarse en — Metarhizium globosum
un relevamiento masivo para la caracterizacién preliminar de la
coleccion. El andlisis filogenético reunié las cepas en un clado
separado con 3 genotipos, asociado al clado definido como PARB (M.
pingshaense, M. anisopliae, M. robertsii y M. brunneum). 1

100 Metarhizium acridum 3120 18 14 48 4 50 Ma

Patrones de bandeo obtenidos
por ISSR-PCR correlacionan con
el agrupamiento de las cepas.



