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Variability in seed production traits of tall fescue populations

Introduccion

Festuca alta es una de las gramineas forrajeras mas
valorada en la alimentacion del ganado vacuno en Argentina.
Si bien existen numerosos cultivares en el mercado, las
consecuencias del cambio climatico crean la necesidad de
explorar nuevo germoplasma en el borde del nicho ecolégico
de la especie (Scheneiter et al., 2015) para generar cultivares
tolerantes a estreses abidticos y de elevada produccion de
semillas. El objetivo del estudio fue evaluar la variabilidad
fenotipica y genética en caracteres de produccion de forraje
y semilla entre y dentro de poblaciones recolectadas en
ambientes de elevadas temperaturas y sequia. En este
trabajo se presentan los resultados de los caracteres
asociados al rendimiento de semilla ya que es uno los
aspectos mas importantes en la seleccion de forrajeras para
la difusién de un nuevo cultivar. En general los caracteres
asociados al rendimiento de semillas son altamente
dependientes del genotipo y de las condiciones ambientales.
Materiales y métodos

Se estudiaron nueve poblaciones (Palacios et al., 2019) en
el campo experimental de la EEA Pergamino, cada una
representada por 15 genotipos (tres clones por genotipo)
distanciados (0,60 m) en un DBCA con 3 repeticiones. Los
caracteres evaluados fueron: nimero de macollos (Nmac),
numero (Npan) y largo de panoja (Lpan), nimero de
ramificaciones/panoja (Nram), peso total de semillas (Psem)
y peso de mil semillas (Pmil). El comportamiento promedio de
las poblaciones se analizé mediante Infostat/P y su interfaz
con R (MLGM). Se obtuvieron la variancia del error, varianza
fenotipica, varianza genética y la heredabilidad en sentido
amplio o0 GDG para cada caracter (H2=Vg/(Vg+Ve)).
Resultados y Discusion

En este estudio se detectaron diferencias altamente
significativas (P<0,001) entre las poblaciones para todas las
variables analizadas, con excepcién del numero de
ramificaciones (Tabla 1). Las poblaciones 1, 2, 8 y 5 lograron
el mayor Psem; las 1, 2, 6, 7y 9 el mayor Pmil y la 8 el mayor
Npan. Resultados similares fueron declarados por otros
autores (Piano et al., 2007; Majidi et al., 2009), sefialando un
gran potencial en la especie para mejorar la produccién de
semilla.

La mayoria de las poblaciones mostraron variacién intra-
poblacional dependiente del cardcter analizado, siendo las
poblaciones 1, 3 y 6 las mas variables (Tabla 2). Este hecho
podria ser consecuencia del sistema reproductivo alégamo de

la especie, de su elevada autoincompatibilidad y del efecto de
la seleccién como parte de procesos micro-evolutivos en los
ambientes de colecta.

Las heredabilidades por poblacion en general fueron
elevadas. La variable Npan obtuvo heredabilidades medias en
las poblaciones 6 y 9 y altas en la poblacion 4. La variable
Psem obtuvo heredabilidades intermedias en la mayoria de
las poblaciones y heredabilidades altas en las poblaciones 1y
3. La variable Pmil obtuvo heredabilidades intermedias en las
poblaciones 1, 2 y 3 y heredabilidades altas en el resto de las
poblaciones demostrando que existe una alta posibilidad de
realizar seleccidn.

Tabla 2. Grado de determinacién genética (GDG) basado en
individuos y errores de estimacién del GDG (E.E.) para
caracteres relacionados a la produccién de semillas evaluados
en nueve poblaciones de festuca alta.

Poblacion Nmac Npan Psem Pmil
1 0,09+0,07 0,33+0,13 0,79+0,14 0,48+0,15
2 0,13+0,08 0,25+0,12 0,26+0,13 0,42+0,14
3 0,44+0,10 0,19+0,12 0,82+0,13 0,37+0,14
4 0,04+0,07 0,73+0,14 0,28+0,13 0,64+0,15
5 0,19+0,08 00,09 0,36+0,14 0,82+0,13
6 0,37+0,10 0,46+0,15 0,41+0,14 0,59+0,15
7 0,17+0,08 00,09 0,48+0,15 0,90+0,10
8 00,06 0,12+0,11 0,50+0,15 0,68+0,15
9 0,17+0,08 0,55+0,15 0,33+0,14 0,66+0,15

Conclusiones

Se corrobord la existencia de variabilidad genética entre y
dentro de las nueve poblaciones de festuca en caracteres
asociados a la produccién de semillas, aportando informacion
y germoplasma para futuros programas de mejoramiento.
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Tabla 1. Media y error estandar de los caracteres reproductivos por planta para cada poblacién (Pob.) de festuca alta

Pob. 1 Pob. 2 Pob. 3 Pob. 4 Pob. 5 Pob. 6 Pob. 7 Pob. 8 Pob. 9
Nmac 179,4466,1B | 183,4t76B | 189,4+72B | 155462,9A | 190,3+74,8B | 209+82,3C | 157,1#89A | 220,7+76 C | 207,9467,1C
Npan 101,3+43,3B | 97,6%40,2B 93,2+40B | 96,8+38,2B 87,9+29,4 B 89,7+46,4B | 79+29,8B 118+35,1C 66,3+30,7 A
Lpan(cm) 23,3+5,1B 21,2452 A | 20,3+4,8A | 21,2#35A 22,3+2,9B 22,9+42B | 21,5¢#45A | 22,9+3,8B 22,643,5B
Nram 8,612,1A 8,5¢2,2 A 9,132 A 8,8+1,9A 8,4+1,7 A 8,5+1,8A 8,743,3A 10,24#3,1 A 8,52 A
Psem(g) | 17,3+1548B 18+8,9 B 9,88,5 A 8,2453 A 15,448,5 B 11,4¢79A | 11,3t85A | 16+11,1B 12,547,6 A
Pmil (g) 2,1+0,3C 2,240,2C 1,7+0,4 A 1,7+0,4 A 2+0,4 B 2,1+0,3C 2,1+0,5C 1,810,3B 2,240,3C
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